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Siedliska kserotermiczne (fitocenozy Festuco-Brometea) w Europie
Srodkowej skupiajg bogate gatunkowo zespoty roélin i chrzgszczy, w
tym wiele rzadkich, zagrozonych i wymierajgcych gatunkéw, ale
jednoczesnie sg silnie zagrozone w efekcie przemian naturalnych
(pozastrefowe wystepowanie) i antropogenicznych (zmiany
uzytkowania i izolacja ptatéw). Pomimo wzglednie szerokiej wiedzy na
temat rozmieszczenia i biologii kserotermicznych gatunkéw, wiele
aspektéw ich ewolucji i ekologii zespotdw jest stabo poznanych. Fakt
ten silnie ogranicza mozliwos$ci ich ochrony.

Gléwnymi celami omawianego projektu byto utworzenie bazy
barkoddw oraz opisanie i zrozumienie zaleznosci ekologicznych
miedzy roslinozernymi chrzgszczami i ich roslinami zywicielskimi z
zagrozonych siedlisk kserotermicznych.

Zebrano proby z wiekszo$ci kserotermicznych roslin znanych w
Polsce (ponad 150 gatunkow) i wiecej niz potowy kserotermicznych
chrzgszczy (59 gatunkdéw ryjkowcdw i 55 stonek). Baza barkodow
zostata opracowana dla okoto 85% zebranych gatunkéw roélin i
zawiera sekwencje trzech markeréw: gendw rbcL i matK oraz intronu
trnL (Heise i in. 2015). Chrzgszcze byly barkodowane z uzyciem 5’
konca genu COI, szeroko wykorzystywanego w badaniach
taksonomicznych, filogenetycznych i ekologicznych tej grupy owadow.
W drugim etapie, sekwencje wybranych barkodow (rbcL i trnL)
otrzymano z DNA wyizolowanego z ciat chrzgszczy. Wykorzystano
dwie technologie sekwencjonowania: tradycyjng Sangera dla nie-
polifagicznych chrzgszczy (mono- i oligofagéw) oraz nowej generaciji


http://www.iop.krakow.pl/pracownicy,16,nuria_selva_fernandez.html
mailto:lukasz.kajtoch@gmail.com
http://www.iop.krakow.pl/pracownicy,5,agnieszka_olszanska.html

Publikacje

(lllumina) dla gatunkoéw polifagicznych. Rosliny zywicielskie zostaty
zidentyfikowane dla 67% nie-polifagdw i wszystkich polifagéw. Analizy
wszystkich danych ujawnity obecnos¢ 224 powigzan miedzy
chrzgszczami a roslinami (117 dla stonek i 107 dla ryjkowcéw).
Stwierdzono, ze ogdlna kompozycja diety miedzy gatunkami
polifagicznymi i nie-polifagicznymi oraz miedzy nie-polifagicznymi
stonkami i ryjkowcami byta istotnie rézna, natomiast polifagi z obu
rodzin wykorzystywaty podobne gatunki roslin w zblizonych
proporcjach. Ponadto, w pewnych rodzajach chrzgszczy gatunki
wykazywaly preferencje do tych samych lub pokrewnych roslin co
wskazuje na odziedziczenie tej cechy po przodkach, natomiast w
innych rodzajach chrzgszcze wykorzystywaty rézne rosliny redukujac
tym samym wspétzawodnictwo i/lub dostosowujgc sie do réznych
chemicznych mechanizmow obronnych roslin przed owadami (Kajtoch
i in. 2015). Dla niektorych wybranych chrzgszczy wykazano réznice w
diecie miedzy populacjami z r6znych regionéw wystepowania (Kubisz
iin. 2012, Kajtoch i in. 2013, Kajtoch 2014). Ponadto dowiedziono, ze
chrzgszcze zbierane podczas ztych warunkéw pogodowych (susza lub
opady z zimnem) gtoduja, co znacznie obniza efektywnos¢ barkodingu
roslin zywicielskich (Kajtoch i Mazur 2015).

Projekt badawczy istotnie poszerzyt wiedze na temat relac;ji
troficznych miedzy chrzgszczami a roslinami. Projekt dostarczyt takze
bazy barkodéw dla kserotermicznych roslin i chrzgszczy, co moze byé
uzyteczne w réznych dziataniach dotyczgcych bior6znorodnosci,
biologii konserwatorskiej i ekologii tych grup organizméw. Ponadto,
identyfikacja roslin zywicielskich moze by¢ kluczowa w planowaniu
akcji konserwatorskich, w tym aktywnego i efektywnego zarzgdzania
murawami kserotermicznymi oraz przy reintrodukciji i translokaciji
rzadkich i zagrozonych chrzgszczy.
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