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Siedliska kserotermiczne sg pozastrefowymi analogami Eurazjatyckich
stepow. Ich rozmieszczenie w Europie jest aktualnie bardzo rozproszone i
ograniczone do tzw. refugiéw ,fazy cieptej”. Siedliska kserotermiczne sg
silnie zagrozone i znaczna czes¢ ich stanowisk podlega ochronie.
Jednakze wiedza na temat pochodzenia, struktury populacji i ekologii
gatunkow kserotermicznych jest ciggle niewystarczajgca. Ryjkowiec
Centricnemus leucogrammus zostat wybrany jako gatunek modelowy dla
stepowych zgrupowaé chrzgszczy z uwagi na to, ze jest: silnie zwigzany z
siedliskami stepo-podobnymi, bezksrzydty, polifagiczny i szeroko
rozmieszczony w odpowiednim siedlisku.

Celem projektu byto okreslenie stopnia izolacji genetycznej i przeptywu
gendw miedzy subpopulacjami ryjkowca Centricnemus leucogrammus w
regionach o réznym stopniu fragmentacji siedlisk kserotermicznych.

. . W ramach realizacji projektu zebrano préby z 18 populacji krajowych (15 z

Opis projektu: Wyzyny Matopolskiej oraz 3 z Kujaw), a takze 4 populacji z Ukrainy —
Podola. Nastepnie opracowano zestaw loci mikrosatelitarnych z uzyciem
sekwencjonowania nowej generacji 454, ostatecznie wybierajgc 16
polimorficznych loci (Kajtoch i in. 2012). Przy okazji wytypowano
anonimowy sekwencyjny marker jgdrowy, ktory wykorzystano wraz ze
standardowymi markerami mitorchondrialnymi i jgdrowymi w analizie
genetyki konserwatorskiej gatunku w skali srodkowoeuropejskiej (Kajtoch
2011). Uzyskane wyniki zréznicowania mikrosatelitarnego badanego
ryjikowca pozwolity na poznanie struktury genetycznej jego populacji w
skali lokalnej i miedzyregionalnej (Kajtoch i in. 2014). W obrebie populaciji
z Wyzyny Matopolskiej stwierdzono utrzymanie sie stosunkowo wysokiej
zmiennosci genetycznej populacji. Ponadto okreslono, ze fgcznosé
genetyczna miedzy populacjami zasiedlajgcymi Wyzyne Miechowska3 i
Niecke Nidzianska istnieje lub istniat w niedalekiej przesztosci przeptyw
genodw, takze miedzy tymi dwoma podregionami. Dowodem tego jest
stosunkowo silna admiksja osobnikéw z ré6znych populaciji, ktére co
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prawda tworzg odrebne klastry genetyczne, ale znaczna frekwencja
osobnikéw wykazuje $lady pochodzenia z innych stanowisk. Podobny
wzor struktury genetycznej populacji (wysokg zmiennos$é genetyczna
populacji i tacznos¢ genetyczna w skali lokalnej) zaobserwowano na
zachodniej Ukrainie (Podole). Natomiast w przypadku populacji z Kujaw
stwierdzono wyraznie nizsze wartosci parametréw opisujgcych zmiennosc¢
genetyczng, oraz catkowitg izolacje tych populacji, nawet w skali lokalne;j.
Z kolei izolowana geograficznie populacja w Gérach Pieprzowych nad
srodkowg Wistg okazata sie co prawda odizolowana takze genetycznie,
ale zachowata wysokg zmiennos¢ genetyczng. Ponadto okreslono, ze
populacje badanego ryjkowca cechujg sie bardzo niskg efektywng
wielkoscig populacji rzedu 15-35 osobnikéw w Polsce i 20-45 osobnikéw
na Ukrainie. Tak niskie efektywne wielkosci populacji sg prawdopodobnie
efektem historii demograficznej (spadku liczebnosci w przesztosci) oraz
aktualnej utraty i fragmentacji siedlisk. Potwierdzeniem tego okazaty sie
analizy statystyczne, ktore wskazaty, ze efektywna wielko$¢ populacji jest
tym wigksza im zasiedlany pftat murawy jest wigkszy, w lepszej kondyc;ji
siedliskowej oraz chroniony (Kajtoch i in. 2014).

Uzyskane wnioski mogg mie¢ duze znaczenie w planowaniu ochrony tego
gatunku i catych zespotéw stepowej koleopterofauny. C. leucogrammus
mogtby by¢ doskonatym obiektem do monitoringu stanu i tgcznosci siedlisk
kserotermicznych.
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